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Die Projektaufgabe ist Teil der Priifung Intelligente Datenanalyse. Jede Aufgabe soll
durch einen Studenten selbststéindig bearbeitet und die Losung innerhalb der miindlichen
Priifung vorgestellt werden. Ein Ausdruck des Python-Programmcodes und der Ergebnis-
se in Form eines Diagramms, Tabelle 0.4. werden vorausgesetzt; die Art der Présentation
der Ergebnisse ist dem Studenten freigestellt.

Problemstellung

Ein Pharmaunternehmen mdochte einen Test auf Krebs entwickeln welcher basierend auf
Massenspektrometrie-Messungen eine Vorhersage iiber eine Krebserkrankung erméglicht.
Bei der Massenspektrometrie wird die Masse von bestimmten Proteinen im Korper be-
stimmt, welche evtl. Aufschluss {iber eine Erkrankung des Patienten gibt. Aufgrund der
hohen Zahl an Proteinen — die Massenspektrometrie liefert Werte fiir 10.000 verschiedene
Proteine — ist es bisher nur schwer moglich direkt von der Existenz bestimmter Proteine
bzw. Protein-Kombinationen auf eine Krebserkrankung zu schliefen. Allerdings ist be-
kannt, dass nur ein sehr kleiner Teil der Proteine auf eine Krebserkrankung hindeutet. Ein
Grofiteil der Messwerte ist somit irrelevant fiir den Test.

Ziel ihrer Arbeit es aus 100 Patientendaten ein Modell zu erstellen welches mit weni-
gen Messwerten (numerischen Attributen), eine méglichst genaue Vorhersage iiber eine
Krebserkrankung trifft. Dabei ist es wichtig moglichst jede Krebserkrankung zu erkennen.

Aufgabe

Lesen sie die Daten in Python ein und fiithren sie eine Datenvorverarbeitung durch. Beach-
ten sie, dass sehr viele Attribute keine Information beziiglich des Klassenlabels enthalten.
Verwenden sie daher ein Verfahren zur Feature-Reduktion/-Selektion. Vergleichen sie dazu
die beiden Verfahren

o Riickwdrtselimination von Attributen durch abwechselndes Trainieren eines Klassi-
fikators und Loschen der unwichtigsten Attribute, und

e Waihlen einer zufilligen Teilmenge der Features.

Identifizieren und implementieren sie ein geeignetes Lernverfahren in Python. Trainieren
und evaluieren sie dieses Modell zur Vorhersage einer Krebserkrankung. Begriinden und
dokumentieren sie kurz alle durchgefiihrten Schritte.



